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马志强简历

学院（部）：信息科学与技术学院 姓名：马志强 性别：男 出生年月：1963.06




主要学习工作经历

学习经历
1981/09 – 1985/07，哈尔滨工程大学，电子工程，学士

1985/09 – 1988/07，哈尔滨工程大学，自动化，硕士
2002/09 – 2009/07，吉林大学，计算机科学与技术学院，博士
研究工作经历
1987 – 2002，东北师范大学，计算机学院，讲师

1988 – 2000，日本东京东和系统公司
2002/08 – 2004/12，东北师范大学   计算机学院   副教授
2004/12 – 今，东北师范大学   计算机科学与信息技术学院   教授

主要研究方向或领域
生物信息学，软件开发技术

三、主要学术兼职
全国高等师范院校计算机教育研究会副理事长

四、聘期内教学工作

1.讲授课程名称、课程类别及授课对象：模拟电子技术、数字电路数字逻辑（专业教育基础课）本科生
2.年均教学工作量：160（学时）
3.指导研究生情况：

硕士生：8（名）

博士生：3（名）

4.指导学生取得的突出成绩
指导的13级博士生张建发表多篇学科内高水平论文，获得2014年度国家奖学金；获得2015年度博士生科研奖二等奖；
指导的14级硕士研究生齐嘉亮发表学科内超平均影响因子论文，获得2014-2015年度研究生国家奖学金，2015-2016年度校长奖学金；于2014年09月，获得“创青春”全国大学生创业大赛移动互联网创业专项赛银奖。
指导的14级硕士研究生获得2015年度硕士研究生国家奖学金；2016年度硕士研究生国家奖学金；2017年度研究生校长奖学金。

指导的14级硕士研究生宁乔获得2015年度硕士研究生国家奖学金；2016年度校长奖学金；2017年国家留学基金委公派奖学金。

五、聘期内取得的主要科研教学成果（2013年6月-至今，按时间排序）
1.学术论文
论文名称，发表刊物，期号，时间，级别，影响因子/学科平均影响因子
1. Prediction of conformational B-cell epitope binding with individual antibodies using phage display peptides, INTERNATIONAL JOURNAL OF CLINICAL AND EXPERIMENTAL MEDICINE, 9(2), 2016-02, SCIE, 1.075/ 3.222

2. A novel conformational B-cell epitope prediction method based on mimotope and patch analysis, J THEOR BIOL, 394:102-8, 2016-01, SCI，2.049/ 1.846

3. The Relationship Between B-Cell Epitope and Mimotope Sequences，PROTEIN PEPTIDE LETT，23(2):132-141(10) ，2016-01 ，SCIE，1.069/5.033

4. A novel cluster center initialization method for the k-prototypes algorithms using centrality and distance，APPLIED MATHEMATICS & INFORMATION SCIENCES，2015年 , 9(6), 2015-11,
5. PGlcS: Prediction of protein O-GlcNAcylation sites with multiple fetures and analysis，J THEOR BIOL，380:524-9 , 2015-08, SCI，2.049/ 1.846
6. An initialization method for clustering mixed numeric and categorical data based on the density and distance，INT J PATTERN RECOGN，29(7) (2015) 1550024, 2015-07 ,SCIE, 0.915/1.802
7. 一种基于形态学编码的地形骨架特征提取方法，计算机研究与发展，52(6)，2015-06，EI, 1.918
8. A novel artificial bee colony based clustering algorithm for categorical data，PLoS ONE, 10(5): e0127125, 2015-05, SCIE, 3.057/2.993
9. Accurate in silico identification of protein succinylation sites using an iterative semi-supervised learning technique，J THEOR BIOL，374 (2015) 60–65 , 2015-05, SCI，2.049/ 1.846
10. Modelling Coupled Oscillations in the Notch, Wnt, and FGF Signaling Pathways during Somitogenesis: A Comprehensive Mathematical Model，COMPUTATIONAL INTELLIGENCE AND NEUROSCIENCE，2015:387409, 2015-03, SCIE, 0.43/1.846
11. 一种实时生成物理弹坑模型可变地形建模方法，仪器仪表学报，35(17)，2014-11，EI, 2.67
12. PECM: Prediction of extracellular matrix proteins using the concept of Chou’s pseudo amino acid composition，J THEOR BIOL，363:412-8, 2014-05, SCI，2.049/ 1.846

13. PSNO: Predicting Cysteine S-Nitrosylation Sites by Incorporating Various Sequence-Derived Features into the General Form of Chou’s PseAAC，INT J MOL SCI, 15, 2014-06, SCIE, 2.862/3.315

14. Conformational B-Cell Epitopes Prediction from Sequences Using Cost-Sensitive Ensemble Classifiers and Spatial Clustering，BIOMED RESEARCH INTERNATIONAL，2014:689219, 2014-06, SCIE, 1.579/3.482

15. 高校研究生师生互选存在的问题及模式创新，东北师大学报（哲学社会科学版） ，5, 2014-05, CSSCI, 0.856
16. 面向知识关联的标签云优化机理研究，现代图书情报技术，5，2014-05，CSSCI，1.582
17. The Prediction of Calpain Cleavage Sites with the mRMR and IFS Approaches，MATH PROBL ENG，2013:861269, 2013-12, SCIE, 1.082/1.05 

18. 图书馆信息基础设施安全远程监控系统构建研究，图书馆学研究， 2013-11， CSSCI ，1.199 

19. A Topology Structure Based Outer Membrane Proteins Segment Alignment Method，MATH PROBL ENG，2013:541359, 2013-10, SCIE,1.082/1.05

20. A Remote Monitoring System For Data-Center Based On GSM/GPRS Network，Advanced Materials Research，2013,2013-09,EI, 

21. Design and Implementation of a Vision-Based System for Mobil Robot/Human Localization，2013 International Conference on Renewable Energy and Environmental Technology(REET2013)，5, 2013-09, EI.

22. A New Skeleton Feature Extraction Method for Terrain Model Using Profile Recognition and Morphological Simplification，MATH PROBL ENG，2013:523729, 2013-09, SCIE,1.082/1.05

23. Identification of Protein Pupylation Sites Using Bi-Profile Bayes Feature Extraction and Ensemble Learning，MATH PROBL ENG，2013:238129, 2013-09, SCIE,1.082/1.05 

24. Multiscale Feature Model for Terrain Data Based on Adaptive Spatial Neighborhood，MATH PROBL ENG，2013:238154, 2013-09, SCIE,1.082/1.05 

25. Position-Specific Analysis and Prediction of Protein Pupylation Sites Based on Multiple Features，BIOMED RESEARCH INTERNATIONAL，2013:109549, 2013-03, SCIE, 3.515 

26. Phase Transitions of Contingent Planning Problem，MATH PROBL ENG，2013:657578, 2013-07, SCIE,1.082/1.05 

27. Bioinformatics Resources and Tools for Conformational B-Cell Epitope Prediction，COMPUTATIONAL AND MATHEMATICAL METHODS IN MEDICINE，2013:943636, 2013-06, SCIE,1.018/1.93 

28. Mathematical models for the Notch and Wnt signaling pathways and the crosstalk between them during somitogenesis，THEORETICAL BIOLOGY AND MEDICAL MODELLING，10(27), 2013-04, SCIE, 1.265/1.93

29. Feature selection method for 3D Terrain Model Based on Profile Recognition and Polygon-Breaking Algorithm，ICIC Express Letters，7(3(A)), 2013-03, EI
 2.科（教）研项目

项目名称，项目来源，项目级别，经费总额，起止时间，本人身份
1. 蛋白质翻译后修饰位点预测的特征抽取及学习算法，吉林省科技厅面上项目，10万 ，2015.01-2017.12，主持

2. 基于GPU的大规模复杂场景多分辨率建模与交互可视化研究，教育部，12万， 2014.01-2016.12 ，主持

3. 吉林省人才开发资助计划，2017-2019.主持

3.著作教材

无

4.科研教学获奖

无

5.专利等实用成果

无

